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A szakteriilet bemutatasa

(Bevezetc'i )

A fizikai rendszerekben gyakran taldlhaté sok, egymashoz na-
gyon hasonlé (vagy azonos) elemi résztvevs (atom, molekula, ...).

Gyakran egyetlen kiils6 paraméter vdltozdsdval is sokat valtozik
egy fizikai rendszer.

Példa: 8 x 10%* db H.0 molekula, kiilsé paraméter: hémérséklet
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(A szamitogépes statisztikus fizika modszere ,,diéhéjban"\

A résztvevd sok részecske kélcsénhatdsainak ismeretében
egy szamitogépes program irdsa, és a program segitségé-
vel a részecskék egyilittes viselkedésének kdvetése idében.

A fizikai rendszereken tul szdmos olyan rendszer ismert, amelyet
sok, egymashoz nagyon hasonlo résztvevé alkot. Ezek a rendsze-
rek is gyakran képesek egyetlen kilsé paraméter valtozasa nyo-

L man jelentésen megvaltozni.

Példak a szakteriiletrdl

Szilard anyag torésének elGrejelzése nyomas esetén

Kun Ferenc (Debreceni Egyetem)

Baktériumok / Madarak / Robotok csoportos mozgasa
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Szamitégépes modell
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Felvétel: drénok replilése

\Czirék Andras, Nagy Maté, Vasarhelyi Gabor, Vicsek Tamas (ELTE))

2016.11.18.

A kovetkezd projekteken dolgoztam/dolgozom (példak):
mindegyik projekten munkatarsakkal kdzésen, csapatban

(Gyalogos menekiilési panik modellezése
Megfigyelések és adatok: videodfelvételek és alaprajzok

Moddszer: a megfigyelések alapjan 6sszeallitott csatolt differenci-
alegyenletek (mozgdsegyenletek) numerikus integralasa

Eredmények: veszélyes teriiletek azonositasa és javaslatok

Herding
behaviour

\A modellezési mddszeriinket illusztrald dbra (Nature, 2000).

(Modulok keresése molekularis bioldgiai hal6zatokban
Adatok: fehérje-fehérje kélcsonhatasi halézatok
Moddszer: az altalunk kidolgozott klikk-perkolaciés médszer, CPM

Eredmények: modulok azonositasa, beavatkozasi lehetGségek
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Zds1,2: chromatin silencing, cell polarity histone deacet. complex (part)
Hst1 @ Set3  function: negative reg. of meiosis
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A bal fels6 dbran lathato az éleszté (S. cerevisae) fehérje-fehérje kdlcsonhatasi hdldza-
taban a mddszeriinkkel azonositott modulok haldzata (mindegyik ,pétty” egy modult
jeldl). A bal felsé abra piros szaggatott vonallal kiemelt teriiletén szinekkel jeldlt mo-
dulok az alsé abrdan kinagyitva lathatéak. A modulok atfedéseit piros szin mutatja. A
\szUrke szovegdobozokkal jelolt helyeken uj funkcidkat jeleztink (Bioinformatics 2006).
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